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Nueva variante

Adaptado de Yeo, J.Y.; Gan, S.K.-E. (2021)

Highly Pathogenic Avian Influenza HSN1, Argentina
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Figure 2. Key reassortment
and migration events leading

to the novel triple reassortant
influenza A(H5N1) viruses

in February 2025, Argentina.
Each box represents 1 of the 8
segments of the influenza A virus
genome, numbered in order of
longest to shortest length: 1,
polymerase basic protein 2; 2,
polymerase basic protein 1; 3,
polymerase acidic protein; 4,
hemagguitinin; 5, nucleoprotein;
6, neuraminidase; 7, matrix
protein; and 8, nonstructural
protein. Curved black arrows
indicate the direction of major
geographic migration events.
Straight black arrows indicate
sequential reassortment events of
interest. LPAI, low pathogenicity
avian influenza.
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es evolutivamente mas antigua/basal. La muestra de
Cuiaba, segun los analisis actuales, indica ser una
ramificacion posterior.
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1. Identificacao Viral
Virus Influenza A subtipo H5N1.
A/Coscorobacoscoroba/SantaVitoriaPalmarBrazil/0263-N1-2026

2. Sequenciamento genético por segmentos

2.1 Completos

PB2, PB1, PA, HA, NA, NP, MP, NS

Fuente: Rede LFDA/MAPA/Brasil

3. Clado
2.3.4.4b
4. Gendtipo
Classificacdo geral Segmentos classificados Referéncia
Minor genotype{ | N&o determinado 237-001_genoflu.xlsx GenoFlu (USDA), versao 1.06
Major genotype \\ Nao determinado 237-001 qgFLU.xlsx gFlu (https://www.qgflu.org/)

Genotipo Mayoritario: Es la variante del virus (la combinacién especifica de
sus 8 segmentos genéticos) mas comun o predominante. P.ej.: genotipo B3.2
en los brotes 2022/2023; genotipo D1.1 en vacas lecheras.

Genotipo Minoritario: variantes que existen en una proporciéon mucho menor
dentro de la misma poblacion viral.
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H5 2344 FA

H5 2344 FB

H5.2.344 probe

H52344RA

H52344RB

(lade 2344

ATACCAGGGAGCATCCTCA 184-502
ATACCAGGGAACGCCCTCC 184-507
EPI554605
FAM-TCGTTCTTTTTGATGAGCCATACCACA-BHQ-1 | 540-560 | 114 . _
virotype Influenza A H5/H7/H9 RT-PCR Kit
ATTATTGTAGCTTATCTTTATTGTC 598-574 indical
ATTATTGTAGCTTATCTTTATTGTT 598-574

Deteccion del subtipo H5
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Deteccion de los virus de la gripe aviar A del subtipo N1 mediante PCR-RT en tiempo real

Laboratorio internacional de referencia de la OIE/FAO para la IA

Deteccion de los virus de la gripe aviar A del subtipo
N1 mediante PCR-RT en tiempo real

Este protocolo es una copia del procedimiento operativo estandarizado utilizado por
el laboratorio internacional de referencia OIE/FAO para la IA en la Animal and Plant
Health Agency (Agencia de Sanidad Animal y Vegetal). Si tiene alguna consulta de
caracter técnico, péngase en contacto con AIWRL@apha.gov.uk

Table 1. Nucleotide sequence for primers and probes used i the 2022 N1 assay

Oligonucleotide | Name Sequence (5> 3)

Forward primer | 2022_N1+192 5".GAC GTATGT CAA CAT CAG CAA TAC3

Probe 2000 N1-250 | [FAM]- TTA CCG AAG/ZEN/TAA CAG CCT GCT CAG C{NFQ]
Reverse primer | 2022_N1-290 CACCCACTAATA GGG CAA AGA

Cebadores y sonda de RRT-PCR N1 (Payungporn et al, 2006)

N1F2 (cebador directo): 5-GTT TGA GTC TGT TGC TTG GTC-3’

N1R1: (cebador inverso): 5-TGA TAG TGT CTGTTATTATGC C-3

5 VIC-TTG TAT TTC AAT ACA GCC AC-
MGB 3’

Sonda N1:

Deteccion de la N1
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Red Sudamericana de Diagndstico de Influenza Aviar v Enfermedad de Newcastle

Profesionales de laboratorio capacitados

Participacion en ensayos de aptitud

Red activa de comunicacion

Capacidad de deteccién por RT-qPCR (lIAV, H5/H7/H9, N1)
Capacidad de deteccion de anticuerpos (ELISA, AGID, HI)

Capacidad de secuenciacion Sanger y/o NGS




Argentina
Belice

Bolivia

Brasil

Chile

Colombia

Costa Rica

Cuba

Ecuador

El Salvador
Guatemala
Honduras

Meéxico
Nicaragua
Panama

Paraguay
Peru

Republica Dominicana

Uruguay

CELISA flu A, cELISA H5/H7, HI (todos
subtipos)
iELISA flu A, AGID

iELISA flu A, cELISA H5, HI H5

CELISA flu A, HI (todos subtipos), AGID

CELISA flu A, iELISA flu A, HI (todos los
subtipos), AGID

CELISA flu A, HI (todos los subtipos),
AGID
CELISA, AGID

iELISA flu A, HI H5/H7/H9

CELISA flu A, cELISA H5, HI H5/H7/H9,

HI H5/H7, AGID
HI H5/H7, AGID
AGID

HI (todos los subtipos)

AGID
AGID
CELISA flu A
iELISA flu A, AGID

iELISA flu A, HI H5/H7, AGID

CELISA flu A, iELISA flu A, cELISA
H5/H7/H9, HI H5/H7/H9, AGID

RT-qPCR flu A, H5/H7/H9, H5 clado 2.3.4.4b, N1

RT-qPCR flu A, H5/H7
RT-gPCR flu A, H5 clado 2.3.4.4b
RT-PCR flu A
RT-qPCR flu A, H5/H7/H9, H5 clado 2.3.4.4b, N1,
otras NA
RT-PCR flu A, H5/H7/H9, N1, otras NA
RT-gPCR flu A, H5/H7/H9, H5 clado 2.3.4.4b, N1,
otras NA
RT-PCR flu A, H5/H7/H9, N1, otras NA

RT-qPCR flu A, H5/H7/H9, H5 clado 2.3.4.4b, N1

RT-gPCR flu A, H5

RT-gPCR flu A, H5/H7/H9, H5 clado 2.3.4.4b, N1
RT-PCR H5/H7

RT-gPCR flu A, H5/H7/H9, H5 clado 2.3.4.4b, N1,
otras NA
RT-PCR flu A, H5/H7
RT-PCR flu A, H5/H7, N1
RT-PCR flu A, H5/H7
RT-gPCR flu A, H5/H7/H9, H5 clado 2.3.4.4b, N1,
otras NA
RT-qPCR flu A, H5/H7, N1
RT-qPCR flu A
RT-qPCR flu A, H5/H7/H9
RT-qPCR flu A, H5/H7/H9, N1
RT-qPCR flu A, H5/H7
RT-PCR flu A, H5/H7

RT-qPCR flu A, H5/H7/H9, H5 clado 2.3.4.4b, N1

Sanger
No
NGS (otro lab)

Sanger y NGS

Sanger y NGS

Si, otro lab

Sanger y NGS

Sanger (otro lab)

Sanger (otro lab)

No
Si, otro lab
NGS (otro lab)

Sanger y NGS

No
NGS (otro lab)
NGS
Sanger y NGS

No

Sanger y NGS (otro lab)
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Delivering world leading science internationally

Propuesta de Protocolo para el Intercambio
de Secuencias Genéticas
Influenza Aviar

Finalidad sanitaria: uso restringido a actividades de
vigilancia epidemiolégica, analisis de riesgo y respuesta
ante emergencias zoosanitarias;

Acceso controlado: la informacion se pone a disposicion
exclusivamente de usuarios previamente autorizados,
vinculados a instituciones oficiales o reconocidas;

Intercambio oportuno: envio oportuno de las
secuencias, a fin de respaldar la vigilancia a nivel local y
regional;

Respeto a la soberania de los datos: mantenimiento de
la titularidad de las secuencias por parte del pais de
origen; su utilizacion en publicaciones cientificas o
informes publicos debera ser previamente autorizada
por la autoridad competente del pais titular de los datos.
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Laboratorio de referencia OMSA

Centro de referencia FAO

Laboratorio BSL3+

Acreditacion ISO/IEC 17025

Capacitacion a los paises de la region

Pruebas de aptitud diagnostica

Coordinacion RESUDIA
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Saiba mais sobre o LFDA:
https /fwww aov briagricultura/pt-briassuntos/ifda
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